
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15241535.p  ~~~~~~~~~~~MGCSFSGLNALYDAVNGGG~DVWINE~~~~NRFRIVRQLGEGGFA~~FVFLVKEIVADASSAASGGGLAK~~~~~~~~KVKDPAHLSADGTYAMKKVLIQN~~KEQLELVREEIRVSSLFN~~HPNLLPLLDHAIISVKDGQEGAWKHEAFLLFPVHLDGTLLDNFTLMKAKKE~~~~TFSTTDVLHIF 
30682270.p  ~~~~~~~~~~~MGCSFSGLNALYDAVNGGG~DVWINE~~~~NRFRI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPAHLSADGTYAMKKVLIQN~~KEQLELVREEIRVSSLFN~~HPNLLPLLDHAIISVKDGQEGAWKHEAFLLFPVHLDGTLLDNFTLMKAKKE~~~~TFSTTDVLHIF 
64050019.q  ~~~~~~~~~~~MGCSISGLNALYDAATGGG~DVWINE~~~~RRFRVLRQIGEGGFA~~FVYLVREHQASADAARG~~~~~~~~~~~~~~~~RSPSLASEDGTYAMKKVLIQS~~KEQLDLVKEEIRVSSLFN~~HPNLLPLLDHAVIAVKN~QQGDWNHEAYLLFPVYIDGTLFDNAKVMQSRKE~~~~FYSTIDVLRIF 
60790027.q  ~~~~~~~~~~~MGCSFSGLNALYDTVGGGGGDIWVND~~~~YRFRVVRRLGDAGPAGSFVFLVKEVVAAATASDGTGGAVPGASGLAKKKGIDPSHISADGTYALKKVLIQN~~EQHLEQVRQEIRVSSQFS~~HPNLLPLLENAIIAVKGVQDGSQNHEAYLLFPVHLDGTLQDINKNMLEKKE~~~~YFPTISILQIF 
32414411.y  ~~~~~~~~MAQVVSDFIYWLGNCMVCFPGSPTLKINN~~~~RSFKILRLLGEGGFS~~YVYLVQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSTSELLALKKIRCPFG~QESVAQAMHEVEAYKIFGN~TPGIIHHVDYSIATERGSE~GQ~DKTVYVLLPYYRRGNLQDMINANLVNHT~~~~RFPEKRLMMLF 
39944962.y  ~~~~~~~~MAQILQDLIYSLGNCLNCFPGSPTLKING~~~~RSFKILRLLGEGGFS~~YVYLVQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TATSELLALKKIRCPFG~AESVTQAMREVEAYKLFDH~SDGIIHSVDYSISTDRGGD~ES~SKTVYVLLPYYRRGNLQDMINANLVNHT~~~~RFPERRLMELF 
19114467.y  ~~~~~~~~MQNLWKNALDTLSPYISNLFDNDVVCINN~~~~ERYRIQKLLGEGGFA~~FVYLVQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSNEKLYALKKIKCSFG~NKGIKKAMKEADYHRKFK~~SNYLLKSYTHQLVKEADG~~~~~SEFVYILFPYFAKGSVAQVIRNCDIEGS~~~~YISEKRILVWC 
6325020.y   ~~~~~~~~MISIVLELFQNLCCCRG~~FSDATIRVND~~~~KRYRIQRLLGEGGMS~~FVYLVQLSKNSLIIDNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IATPELYALKKIICPS~~VESISNGMREIENYKRFQ~~SPYVIKSIDSQVMQEKDG~~~~~SKTIYIVLPYYSLGSLQDSINRRLLEGT~~~~FVSEAECVRIM 
27465615.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGHALCVCSRGTVIIDN~~~~KRYLFVQKLGEGGFS~~YVDLVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHDGHFYALKRILCHE~~QQDQEEAQREADMHRLFQ~~HPNILRLMAYSLKERG~~~~~A~KHEAWLLLPFFKRGTLWNEIERLKDQGN~~~~FLTEDQILPLL 
31543784.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGHALCVCSRGTVIIDN~~~~KRYLFVQKLGEGGFS~~YVDLVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHDGHFYALKRILCHE~~QQDQEEAQREAEMHRLFQ~~HPNILRLMAYSLKERG~~~~~A~KHEAWLLLPFFKKGTLWNEIERLKDQGS~~~~FLTEDQILPLL 
MPSK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGHALCVCSRGTVIIDN~~~~KRYLFIQKLGEGGFS~~YVDLVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHDGHFYALKRILCHE~~QQDREEAQREADMHRLFN~~HPNILRLVAYCLRERG~~~~~A~KHEAWLLLPFFKRGTLWNEIERLKDKGN~~~~FLTEDQILWLL 
21358347.f  ~~~~~~~~~~MQSIGWTLIMKRGCLFSCRKETLNING~~~~SRYTIRERLATGGFS~~LIDLGEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASTRRSYAIKRITCHS~~IDDQNIALREIENCRKID~~SENVIRVVDYELKGQADIVINT~TSTLFIVLPYYKHGSLADHLQLRSRKQD~~~~HMPEAQILQIF 
2phk_PHK    ~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTC~~~~KEYAVKIIDVTGGGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSAEEVQELR~~~~~~~~~~~~EATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTYET~~~~~~~~~~NTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~~~~~~LSEKETRKIM 
1l3r_PKA    ~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFG~~RVMLVKHK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESGNHYAMKILDKQK~~VVKLKQIEHTLNEKRILQ~~AVNFPFLVKLEFSFKD~~~~~~~NSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGR~~~~~~~~FXEPHARFYA 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGP~~~~~RYTNLSYIGEGAYG~~MVCSAYDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LNKVRVAIKKISPFEH~QTYCQRTLREIKILLRFR~~HENIIGINDIIRAP~~~~~~~~~~~TIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKTQ~~~~HLSNDHICYFL 
1jwh_CKII   ~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYS~~EVFEAIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITNNEKVVVKILKPVK~~~~~KKKIKREIKILENLRG~GPNIITLADIVKDPVS~~~~~~~~RTPALVFEHVNNTDFKQLYQ~~~~~~~~~~~TLTDYDIRFYM 
6321489.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MYTKLRSIQSGTFS~~TVYKAWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTHNRYVALKITPKYKTSEANMKNEYDVMKILSSCNP~HPNICSMLDFYTDDS~~~~~~~~~~YYIMVLEYCECGDLYDFLDIAKSQGSPSSPSLIQIDMQKII 
1ias_TGFbR  EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFG~~EVWRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KWRGEEVAVKIFSSRE~~~~~ERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNG~~~~~~TWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~MIKLALSTAS 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15241535.p  RQLCDGLKHMHSLEPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAHNDVKPGNVLLTRRKGQPPLAILMDFGSARPSRKQIRSRQEALQLQE~WTSEHC~SAPFRAPELWD~~~CPSHADIDERTDIWSLGCTLY 
30682270.p  RQLCDGLKHMHSLEPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAHNDVKPGNVLLTRRKGQPPLAILMDFGSARPSRKQIRSRQEALQLQE~WTSEHC~SAPFRAPELWD~~~CPSHADIDERTDIWSLGCTLY 
64050019.q  QQLCEGLKHMHSFDPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAHNDVKTGNVLITHRKGQAPLATLMDFGSARPARKEIRSRAEALRLQE~WAAEHC~SAPYRAPELWD~~~CPSHADIDERTDIWSLGCTLY 
60790027.q  RQLCAGLKHMHSFDPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSHNGVKPDNVLITQRKDQPHLAILMDFESARPARIAIRSQADAMQLQE~WASEHC~SAHYRAPELWE~~~CPTHADIDERTDIWSLGCCLY 
32414411.y  LGVCKALRGMHKYKGG~AGGDTSG~~~ESMEVP~~~~~~~~GAAGKRKSKTRQAAVG~~~~~~~~~~~~~~~~GADEDDETEQQVPLIEEEGRLPGS~~~~~~GETRSYAHRDIKPGNIMIS~~~DSGRDPILMDLGSIAVSPLPITSRSLAIATQD~TAAEHS~TMPYRAPELFD~~~VKTGTIIDTKVDIWSLGCTLY 
39944962.y  LGVCRALRDMHVYNGGGAGGGNEPRQVERMEVPSTNTPAPAAGGGKKKGKGKAKAKGKGKATEENGRARTRETGADEDDESAQQLPLMVGEDDRGASSHGVQGGATKSYAHRDIKPGNIMIS~~~DDGQSPILMDLGSIAESPLAITSRSLAIATQD~TAAEHS~TMPYRAPELFD~~~VKTGTVIDTKVDIWSMGCTLY 
19114467.y  SCLCKALQYLHENVAG~~~~~DSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQPEVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLIMFDEPQVPQNTSNNN~~~~~~~~~~~~LVSYIHGDIKPDNLLLH~~~ENSREIVLTDFGSICLVPIFASNNSEAIAIQD~KASENC~TMPFRAPELFH~~~VKAGSTITEKADIWSFGCTLY 
6325020.y   LGVTRGLLCLHDPASRQDNATSRVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDAVS~~~~~~~~~~~~~~MTYSDETAMLLEDTPLEMDMLSSNSAG~~~~~~~SIAYAHRDITPSNILFS~~~SDG~LPVIGDLGSCSQADITIENRHQLSELQE~WVNDNC~TLPYTPPELLN~~~LKLNQVLSSKVDIWSLGCTFY 
27465615.m  LGICRGLEAIHAKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAHRDLKPTNILLG~~~DEG~QPVLMDLGSMNQACIQVEGSRQALALQD~WAAQRC~TISYRAPELFS~~~VQSHCVIDERTDVWSLGCVLY 
31543784.m  LGISRGLEAIHAKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTHRDLKPTNILLG~~~DEG~QPVLMDLGSMNQACIQVEGSRQALALQD~WAAQRC~TISYRAPELFS~~~VQSHCVIDERTDVWSLGCVLY 
MPSK1.h     LGICRGLEAIHAKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAHRDLKPTNILLG~~~DEG~QPVLMDLGSMNQACIHVEGSRQALTLQD~WAAQRC~TISYRAPELFS~~~VQSHCVIDERTDVWSFGCVLY 
21358347.f  LGVCEGLKAIHEAMPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLAHRDLKTANICLS~~~DSF~EPIIVDLGSMTEARLQIVGQTDAQRLQD~EAEERS~SIVYRAPELFT~~~VKTYCTIDERTDIWSLGCVLY 
2phk_PHK    RALLEVICALHKLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVHRDLKPENILLD~~~~DDMNIKLTDFGFSCQLD~~~~~~~PGEKLRE~VCGTPS~YLAPEIIECSM~~~NDNHPGYGKEVDMWSTGVIMY 
1l3r_PKA    AQIVLTFEYLHSLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIYRDLKPENLLID~~~~QQGYIQVTDFG~~~~~~~~~~~~~FAKRVKG~RTWXLCGTPEYLAPEIIL~~~SKG~~~YNKAVDWWALGVLIY 
2erk_Erk2   YQILRGLKYIHSAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLHRDLKPSNLLLN~~~~TTCDLKICDFGLARVAD~~~~~~~PDHDHTG~FLXEXVATRWYRAPEIML~~~NSKG~~YTKSIDIWSVGCILA 
1jwh_CKII   YEILKALDYCHSMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IMHRDVKPHNVMID~~~HEHRKLRLIDWGLAEFYH~~~~~~~PGQEYNV~RVASRY~~~~FKGPELLV~~~DYQ~~MYDYSLDMWSLGCMLA 
6321489.y   KQLCSAISFAHSLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IAHRDIKPENILLT~~~~INGDIKLADWGHAIQSPKSNDFQIGTDNYRAPETFSGRVSNSCFKKNFDR~~~SSAPLYNTYQADYWSLGATIF 
1ias_TGFbR  GLAHLHMEIVGTQGKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIAHRDLKSKNILVK~~~~KNGTCCIADLGLAVRHD~~~~~~~SATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFW 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560                      
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|. 
15241535.p  AIMYGVSPFEY~~~~~~~~~~~~~~~~ALGESGG~SLQLAIVNAQIKWPNTGPKAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPEALHQFVTWMLQPQAAVRPRIDDIIIHVDKLIAKFTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30682270.p  AIMYGVSPFEY~~~~~~~~~~~~~~~~ALGESGG~SLQLAIVNAQIKWPNTGPKAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPEALHQFVTWMLQPQAAVRPRIDDIIIHVDKLIAKFTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
64050019.q  AIMYNVSPFEY~~~~~~~~~~~~~~~~ALGESGG~SLQLAIVNCTLKWP~AGPSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPDALHQFITWMLQPQPAMRPHIDDIILHVEKLMEKYSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
60790027.q  AMMYGKSPFDY~~~~~~~~~~~~~~~~ELDEAAGESLQSVTKSAQIKWP~TEAGPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPDSLRQFVTWMLQPHPAVRPHIDDIIIHVDKLIAKYSI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
32414411.y  ACLVGKSPFE~~~~~~~~~~~~~~~~~MRSDETGGSLSICVLSGDWRFPDEGPGQTKGKGKAGA~GGGAGGDSTATNKDDENYISEPIRDVVRRCLRVEPAERPDIDELIELVERVVEELPEDTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
39944962.y  ACLVGKSPFE~~~~~~~~~~~~~~~~~ARSDETGGSLSICVLSGDWRFPDEG~~~AKGKGKASA~GSNAAGGAGAGG~DDDTSISEPIREVVRRCLAVEPSERPDVDELITLVERVIDELPDDEA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
19114467.y  TIMFHASPFE~~~~~~~~~~~~~~~~~REVSQ~GGSLALAVCNAQYSFPRKHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSTLLCEIVEACLQREPNKRPSARELLSKIDLQINQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6325020.y   TLMFGISPFE~~~~~~~~~~~~~~~~~REEQIHGASLTYAINTGKYSFPRNSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSEGLLSVIKKCIQVDPIQRPTTSQLLNLLQDLDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
27465615.m  AMMFGEGPYD~~~~~~~~~~~~~~~~~MVFQK~GDSVALAVQN~DLSIPQSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSSALRQLLASMMTVDPQQRPHIPVLLSQLEALQPPAPGQHTTQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31543784.m  AMMFGEGPYD~~~~~~~~~~~~~~~~~MVFQK~GDSVALAVQN~ELSIPQSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSSALRQLLSSMMTVDPQQRPHIPVLLSQLEALQPPAPGQHTTQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
MPSK1.h     AMMFGEGPYD~~~~~~~~~~~~~~~~~MVFQK~GDSVALAVQN~QLSIPQSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSSALRQLLNSMMTVDPHQRPHIPLLLSQLEALQPPAPGQHTTQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
21358347.f  AMCYFNSPYD~~~~~~~~~~~~~~~~~PIYER~GDSVALAVLSGNINIPEDSI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTEDMHELIKYMLRTDPMERPFVFSVIERTHDLIQKLEGRL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    TLLAGSPPFW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    EMAAGYPPFFA~~~~~~~~~~~~~~~~DQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   EMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLFPNADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~  
1jwh_CKII   SMIFRKEPFFHG~~~~~~~~~~~~~~HDNYDQLVRIAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQSRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6321489.y   YLMFGDCLFRVSKSKKVQHLKN~~~FDEFEKDPFAFIYRKYVVPRLSCGYNDEEDLHVSLQHTR~~~~~~~QYIWQDLPDIYDVFHLCKIMVDTLLKVSNAKERSMENFINEVDSAWNKDSSMDSCFSYQNKIDLFWEQWSVNTETVPAKFQLKNFEKPCLIQDGK  
1ias_TGFbR  EIARRCSIGGIHEDYQLP~~~~~YYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


